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—Fh S AR E A (8 RiE B T H

B
[0001] A B & T A ik PR R B3 R4S, B AR B K — i 1 AR 3l 2k PR W) R A8 Ak 38
e

BRAE=R

[0002] [ 1984 4F 1 51| % Jk DRV A/ R 55 1) 1 DA, () A A0 A0 B A% o S A A 2R TR 2 448 1l
YRR TR — M M 7715 HH T /MR Rz RIS R R L &K
T ERERPREAATGE VAR R 5 ek 8 5 R A A VRS [ BT IH N
HEVL v g, AMITDOK DG ) 72 Mg —— 244 .

[0003] 1988 4, Boynton 5% F JE DRI, B IR DB 4 22 D] 3 N 1) 3R D A 38 1) P
AR, FFERAT T AR R DR AR B AR IA 5 1A 1) A kD] B A BRI T 17 P S A B A
THER T #E o

[0004] SERAKERE T2t (] (Chlorophyta) A& (Chlamydomonas) M EE4H il HAZ L
B, A BACH — A R BUMIR S A4, 48 Mo T A AR 36, A — AN BOBIR &0 BEREOL &
H 7%, MR AR Eh Rt AR K s AR K R, 0 B S (5538 ) [R) A 5 ~ 6 /NI, AT AE I [R]
MIR1F K B A% FF 1R,

[0005] XS Ak R AL R G RN M iZ RI8 RGAH LU, A SMEER RIS &5, 7l A
RILFEZEY 2R 75 R, SN R R e € 3G, A2 A AT, Ak DR A8 2 L DRI AR Ak
JE AR BB R T AL DA S s 2 DR SR AR T 1 6L B (1) P A R A s 7% LB 72 AR BRSSP
I — PRI AR ML R RIS R S

[0006]  #EZh T2 AL RN FRIAH AN M R L i B2 R R 2 — o AER LB LT
TV ] DL D RIR , SR, Z2 801G 00T, AR L DR 21k A KB A e — iR RiA .

[0007]  IEE(intercistronic expression element) [ [0 FK AR ToiE, N— B 5 IIFE
B, 30 AR R A R X, 5 535 A T B RNA ZE38 25 4504, 42 =11 7% mRNA A2 7, 1 22 i i
- e R A TR SR S TR BRI S, AN TR T R N S I AT R R . 1B 8 1 TEE /MBI 2
DLAE— A THE, T 2 MNERRMES DT, K2 M E A RN RIE, W
A BT KM S AR FAL B AR B M JE

XRAE

[0008] AT I H A2 B Al o 1R A s 2k [ 1) RIA AL BT AR 1) DNA.

[0000]  SEENA K W] H BRI BIARME R TT S8 - Pl B AR ke 2ok [ () Ak AL R o 1, P 51 4
SEQ: 1-12 Fr7R,

[0010] 7 AR AL 1) 3R 1 A 8 ik R 1) 3 A Ak 3 o il A 0 R 20 e~ Ak 38 ol B i e
R

LN
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[o011]  #4k}

[0012]  SREpNAC#E

[0013] = BPG AN

[0014] rTaq B (Takara). PR &l M4 B ) B (Thermo Scientific). i Fi /) 2 i 7 &
(Axygen) - DNA #EB aifk i 778 (Axygen) « TADNA #4420 (Thermo Scientific). HARIT]
15 A o

[0015] AR EH A, FIl A NCBI A6 28 3K B9 AK a2 A 2L (R AL P 27, B FH AT B9 5140, A 3R 1A
AL FEAT PCR KUY 38, BARSCHEWIT < HUSE D A TR R VL, AT 2 PR AL FR B, I 2L R4
DNA £ PCR #ifx « PCR F£/F N :95°C 3min ;95°C Imin ;49°C 50s ;72°C 30s ;72°C bmin. 34
FEMIAE 1 % B TR B B s 0 FRL K 2 B 73 Marker 5558 K/h.

[oo16]  FIMIHANT

[0017] IEE1

[0018] IEE1-F:5" ~CGTCCAGGCGCGCCGCACCACCAACTCTGTAG-3’

[0019] IEEI-R:5" —CATGTCGACCGAGTATAAAACCACTCTGC-3’

[0020] IEE2

[0021] IEE2-F:5" —CGTCCAGGCGCGCCTATTTAATTTTTTGTAGGGCTG-3’

[0022] IEE2-R:5" —CATGTCGACATTTATTTATCCGTTAATTTTCAA-3’

[0023] IEE3

[0024] IEE3-F:5" =CGTCCAGGCGCGCCGAGTATTAACATAGGCAGTGG—3’

[0025] IEE3-R:5” —CATGTCGACGCTCCGCAGTATTAACATC-3’

[0026] IEE4

[0027]  IEE4-F:5" —CGTCCAGGCGCGCCACTGCCTCCTTCGGAGT-3’

[0028] IEE4-R:5” —CATGTCGACTTTATTTATCCGTTAATTTTCAATAAAACT-3’

[0029] IEE5

[0030] IEE5-F:5" —CGTCCAGGCGCGCCTATTTAATTTTTTGTAGGGCTGC-3’

[0031] IEE5-R:5" —CATGTCGACACTTTAGTTGCCCAATATTTATATT-3’

[0032] TEE6

[0033] IEE6-F:5" —CGTCCAGGCGCGCCAGGAACTCGGTATATGCT-3’

[0034] IEE6-R:5" —CATGTCGACCTTTGTACTGTATAGTTAATATAATTT-3’

[0035]  IEE7

[0036] IEE7-F:5" —CGTCCAGGCGCGCCTTTATAGTATTTGGAAAAGCAAAA-3’

[0037] IEE7-R:5" —CATGTCGACATAACGATGAACGTTTTTCTG-3’

[0038] TEES

[0039] IEE8-F:5" —CGTCCAGGCGCGCCAGCATATACGTGCGACC-3’

[0040] IEE8-R:5" —CATGTCGACTTTTTATTTTTCATGATGTTTATGTG-3’

[0041] TIEE9

[0042] IEE9-F:5" —CGTCCAGGCGCGCCGTCCCCTTACGGGAATATAAAT-3’

[0043] IEE9-R:5" —CATGTCGACCAAGTTCCATAGCCTAACAGA-3’

[0044]  TEELO
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[0045]  TEE10-F:5" —CGTCCAGGCGCGCCTTTACGAGTATTAGGAACTCAT-3’
[0046] TEE10-R:5" —CATGTCGACGTGGCGGTACCACTG-3’

[0047]  TEEL1

[0048]  TEEL11-F:5" -CGTCCAGGCGCGCCATATATAAAATAAAAAAAACGTTAGTA-3’
[0049] TEEL11-R:5" —CATGTCGACATTTTAAAAGATTGCCATACTTA-3’

[0050] TEE12

[0051] IEE12-F:5° —CGTCCAGGCGCGCCAAAATATTTAAGAAAATTAAGAGCATAAG-3’
[0052] IEE12-R:5° —CATGTCGACTCAACACTATGCTTTTCCCTA-3’
[0053]  IEE-F 5% 5 i Asc 1 B &, IEE-R 5I¥)H) 57 smhn Sal 1 BEUIAT 5.

[0054]  PCR WAk R M [ N2k 1 B -

[0055] &1

[0056]
PCR R {4 R PCR 2R
51491 2ul 95C  3min
519 2 2ul 95  1Imin 3 30 cycles
REEFSE DNA 2ul 497 50s
10 Taq buffer 5ul 72C  50s
dNTP 5ul
rTagq 0.5ul 72C  Smin
ddH20 33.5ul
Total 50 ul




CN 104946647 A F 3 % 1/16
[0001]

110> MR

120> FEAACEIER MR B H o

<130> 2015

160> 12

170> PatentIn version 3.3

210> 1

211> 643

212> DNA

213> KA

<400> 1

gecaccaccaa ctetgtaggt ccataaagtyg ttttaatgac tcttaagagg gtagtattta 60

atagaattta aataatatat ttgaagttaa gettetgtag gettaagtte aaatatatta 120

tttagattet aattaaatge tattatttaa tcatacgteg aggatcetetg aasgaasattg 180

agaagaaaat aatacctaaa gtcccaacta ataagaaagt atatactaaa gcttccataa 240

aaagtaaaat gtattttgat ttttttgaat taagtttaat tataaatgca tactttaget 300

acaaagcaaa agtatctatt gaaattacct taaaatgaac attgcactaa aacattttta 360

aaaatgtttt aaaatacttg aagaatttca agtgtatgge tataaaaaga atcatagtaa 420
[0002]



CN 104946647 A F 3 * 2/16 7
agtgttaaag gtttaaaaag taaaattagg taatttgcta agecagtccca aaaagagagt 480
gettttttaa acttatacaa ctttgetget gtggagecet ccatgtataa ataagttetg 540
taagtaaaac ttttaaatac ctaaaggacg tcgecttacg tgtaactaaa ccacgtaagg 600
cgaccacapt ggecagttgta cttgcagagt ggttttatac teg 643
210> 2
211> 2530
212> DNA
213> EPACHE
<400> 2
tatttaattt tttgtaggge tgctgtgeag ctectacaaa ttttagtatg ttatttttaa 60
agtttgatat actgaaaaca aagttetact tgaacgatat ttagctttta atgetataat 120
atageggact aagecgttgg caatttaget gecaattadt tttattcgaa ggatgtaaac 180
ctgctaacga tatttatata taagcatttt aatactccga gggaggeetc taacctttag 240
caagtaagta aactteccect toggggeage aaggeageag atttaaatte tecaaaggag 300
geagttgata tecagtaaace ccttcegatga ctetggeatt gatgecaaage atggggaaac 360
taaagttect ccactgecte cttececette cecttteoggga cgteccettec ceccttacggg 420

[0003]
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caagtaaact tagggatttt aatgcaataa ataaatttet cccecttacgg gacgtcagtg 480
gecagttgega agtattaata ttgtatdataa atatagaatg tttacatact ccgaaggagg 540
acgtcagtgg cagtggtace gecactgeta ttttaatact ccgaaggage agtggtggte 600
ceactgecac taaaatttat ttgeccgaag acgtectgee aactgecgag geaaatgaat 660
tttagtggac gteccttacg ggacgteagt ggcagttgee tgecaactge cteetteccee 720
ttcgggeaag taaacttggg agtattaaca taggcagtgg cggtaccaca ataaattaat 780
ttgtecteot teeccttegeg geaagtaadc ttaggagtat gtaaacattic tatatttata 840
tactcccatg ctttgeceet taagggacaa taaatasatt tgtecccttce gggcaaataa 900
atcttagtgg cagttgcaaa atattaatat cgtatataaa tttggagtat ataaataaat 960
ttggagtata taaatatage atgttadtac tgcggageag cagtgetget accactgeca 1020
ctasaattta tttgeccgaa ggggacgtee tgeccaactge cgatatttat atattecccta 1080
agtttactte ceccatattt atatattcet aagtttactt gecccatatt tatattagga 1140
cgtecectte gegtaaataa attitagtegs acaaatttat ttattegttge ctgecaactg 1200
ccgatattta tatactccta agtttacttg cccgaagggg aaggaggeag tggtacegee 1260

[0004]
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actgectget teeteettee cetteeectt acgggeaagt aaacttaggg atatttatat 1320
acaataaata aatttgtecc cttacgggga cgteccette gageaaatga attttagtge 1380
cagttgectg ccaactgecg atatttatat actcecgaagt tracttgece gaaggggaag 1440
gaggecagtte ectgccaaet gectaggeaa gtaaactteg gagtatgtaa accecttece 1500
cttegegace tocecettacg ggaatataaa tattagtese agtigectege caactgecte 1560
cttcggagta ttaaaatagg atatttatat actgegaacg geagtggcgg taccactgee 1620
tgcttegegtt atataaatat ccactaatat ttatattcce gtaagggeac gtectaatat 1680
aasatattgge caactasagt ttategeagt atataaatat cggeagttge caggeaacaa 1740
atttatttat tgtatataaa tatcggeagt tggeaggeaa caaatttatt tattgtatat 1800
aaatatagga tgttaatact ccgaaggage agttggcagg caactcacta aaattcattt 1860
geecgaagee acgteccacta atatttatat taggacaaat taatttattg tggtaccgee 1920
actgcctatt ttaatactece gaagagcagt ggeggtacca caataaatta atttgtcctce 1980
ctteecctte gggcaagtaa acttaggagt atgtaaacat tetattttaa tacaataaat — 2040
aaatttgttg gcaggcecaact gecactgacg teeccgtcagg ggaaggggaa ggggacgtee 2100
taatataaat atattttaaa caataaatcc cgecagaaaat atataaatat ataatatata 2160

[0005]
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ttaaaaattt ttagcatgta aacattagaa atacagcata attggagtaa aagaaaaata 2220
ttaaactttt acattgaaaa gtttatggeg ttttggettt ataaaataaa aaactttteg 2280
gaacggctaa accatattta ttatcattaa aatttatttg cccgaagggg acgtatccga 2340
aatagaacaa atgccaaaat ctactaaatt agattaaaat agttttamaa atggatagat 2400
ttaaataaaa aacagaagta aaatgtaatt ctgteccttt ttacaggetg gtatetetaa 2460
aaaccaggge ttgeccaate aacaatttaa agettattta gttitattga aaattaacgg 2520
ataaataaat 2530
210> 3
211> 259
212> DNA
213> RIACHE
400> 3
cagtattaac ataggcagtg geggtaccac aataaattaa tttgtcecctee ttecectteg 60
ggecdagtaaa cttaggagta tgtaaacatt ctatatttat atactcecat getttgeccee 120
ttaagggaca ataaataaat ttgtcccctt cgggcaaata aatcttagtg geagttgeaa 180
aatattaata tcgtatataa atttggagta tatasataaa tttggagtat ataaatatag 240



11

CN 104946647 A F 3 % 6/16
gatgttaata ctgeggage 259
210> 4
211> 978
<212> DNA
213> KTHACHE
400> 4
actgecteet teggagtatt aaaataggat atttatatac tgegaacgge agtggeggta 60
ceactgeetyg ctteggttat ataaatatee actaatattt atatteccgt aaggggacgt 120
cctaatataa atattgggea actaaagttt ategecagtat ataaatateg geagttggea 180
ggcaacaaat ttatttattg tatataaata tcggeaglitg geaggecaaca aatttattta 240
ttgtatataa atataggatg ttaatactcc gaaggageag ttggeaggea actecactaaa 300
attcatttge ccgaagggac gtecactaat atttatatta ggacaaatta atttattgtg 360
gtaccgecac tgectatttt aatactcega agagcagtgg cggtacecaca ataaattaat 420
tteteetecet teccettege geaagtaaac ftageagtat gtaaacattic tattttaata 480
caataaataa atttgttgge aggecaactge cactgacgte ecgtecaggge aaggggaagy 540
ggacgtecta atataaatat attttaaaca ataaatcccyg cacaaaatat ataaatatat 600

[0007]



CN 104946647 A F 3 % 7/16 7
aatatatatt aaaaattttt agcatgtaaa cattagaaat acagcataat tggagtaaaa 660
gaaaaatatt aaacttttac attgaaaagt ttatggegtt ttggctttat adaataaaaa 720
acttttcgga acggetaaac catatttatt atcattaaaa tttatttgec cgaaggggac 780
gtatcegaaa tagaacaaat geccaaaatet actaaattag attaaaatag ttttaaaaat 840
ggatagattt aaataaaaaa cagaagtaaa atgtaattet gtéccttttt acagggtggt 900
atctctaaaa accagggett geccaatcaa caatttaaag cttatttagt tttattgaaa 960
attaacggat aaataaat 978
210> b5
211> 1700
212> DNA
213> RIACHE
400> 5
tatttaattt tttgtaggge tgctgtgcag ctectacaaa ttttagtatg ttatttttaa 60
agtttgatat actgaaaaca aagttctact tgaacgatat ttagetttta atgetataat 120
atagcggact aagcegttgyg caatttaget gécaattaat tttattcgaa ggatgtaaac 180
ctgctaacga tatttatata taagcatttt aatactccga gggaggeete taacctttag 240

[0008]

12
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caagtaagta aacttcocct teggggeage aaggeageag atttaaattc tccaaaggag 300
gecagttgata tcagtaaacc ccttcgatga ctctggeatt gatgcaaage atggggaaac 360
taaagttect ccactgecte cttecectte cetttecggga cgteceette eccttacggg 420
caagtaaact tagggatttt aatgecaataa ataaattigt ccecttacgg gacgtecagty 480
gecagttgega agtattaata ttgtatataa datatagaatg tttacatact ccgaaggagg 540
acgtcagtgg cagtggtace gccactgeta ttttaatact cegaaggage agtggtgete 600
cecactgecac taaaatttat ttgeecgaag acgteetgee aactgeegag geaaatgaat 660
tttagtggac gtccecttacg ggacgtcecagt ggeagttgee tgecaactge ctecttecee 720
ttcgggeaag taaacttggg agtattaaca taggcagtgg cggtaccaca ataaattaat 780
ttgteetect teeccttegg gcaagtaaac ttaggagtat gtaaacatte tatatttata 840
tactececcatg etttgececet taagggacaa taaataaatt tgteccette gggecaaataa 900
atettagteg caglitgcaaa atattaatat cgtatatasa ttiegagtat ataaataaat 960
ttggagtata taaatatagg atgttaatac tgeggageag cagtgetegt acecactgeca 1020
ctaaaattta tttgeccegaa ggggacgtee tgecaactge cgatatttat atatteccceta 1080

[0009]
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agtttacttg ccccatattt atatattcet aagtttactt gecccatatt tatattagga 1140
cgtecectte gggtaaataa attttagtgg acaaatttat ttattgttge ctgecaactg 1200
cogatattta tatactccta agtttacttg ceegaaggeg aaggaggeag tggtaccgee 1260
actgectget tectecttee ceotteecett acgpgecaagt aaacttagge atatttatat 1320
acaataaata aatttgtece ctiacgegga egteccette gageaaatga attttagtege 1380
cagttgeetg ccaactgecg atatttatat actcegaagt ttacttgeee gaaggegaag — 1440
gaggcagttyg cetgecadet gectaggeaa gtaaacttcyg gagtatgtaa accecttecee 1500
c¢ttegggace teeccttacg graatataaa tdattagtese agttgcetge caactgecte 1560
cttcggagta ttaaaatagg atatttatat actgecgaacg gceagtggegg taccactgec 1620
tgetteggtt atataaatat ccactaatat ttatattcce gtaaggggac gtectaatat — 1680
aaatattgege caactaaagt 1700
<210> 6
211> 335
212> DNA
213> SETIACHE
<400> 6

[0010]
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aggaactegg tatatgetet tttggggtet tattagetag tattagttaa ctaacaaaag 60
atcaatattt tagtttgttt tatatatttt attacttaag tagtaaggat ttgcatttag 120
caatcttaaa tacttaagta ataatctata aataaaatat attttcgett taaaacttat 180
aaaaattatt tgctcgttat aagcctaaaa aaacgtagga tetetacgag atattacatt 240
gtttttttet ttaattgect ttaatattac tttegtatata taasadccasag tacttgttaa 300
tagttattaa attatattaa ctatacagta caaag 335
210> 7
211> 557
212> DNA
213> KVIACHE
400> 7
tttatagtat ttggaaaage aaadatgttta gacatctggt ttaadgacag tatactactt 60
gattgcactt ttggecgtat agtagatcat aggttaasaag getatttgta cataagtaga 120
cttttacatt ttaatttttt tgtaagtttg aatacattta -gttaattaag ttitagattt 180
ttaaattaaa aagctceett gtatgaggaa gtagettgte cacagggatt gettaaaatce 240
taacaaaaat acatttccgt taaattaaga tgggtgtage atctcecgetge tatacttcac 300

[0011]

15
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caaaagatct tacttccaca taccctgttt gtgaccaagt aagtgtttac ttttagattt 360
aacgtgttta taacatttaa gtaattatat gaagccttta aaattaaaac gtttaataat 420
ggaaaataat aaatcacatg caacgaatct tagettagge ggacctttte aaggeaattg 480
catgcctata aatcaatact tttcaaaaaa tcaaccaaac cgtggecaget cgtettcaga 540
aaaacgttea tegttat 557
210> 8
211> 648
<212> DNA
213> EPHAHE:
400> 8
agcatatacg tgcgacccga tgtggtactt ttaaateggt tagacattta gtaatataaa 60
tgtetaaccg attttataat gegtaaaaaa ccttatttca ctactaatga agtetttaga 120
tatatattta tattacagat gatacagtta acaagttatt cccactgtegg ttcttasaaa 180
acacttaagt aaaaacacat aactcecacgt aagegcattt tcttacaatc aaagaatgee 240
aattgttett tgettgttet aaaagaaasa ctaggetttt tetttgaaaa catttecagea 300
tattcaacaa cttttataga ttggtttage ggatgatggg actcgaacce acaacctega 360

[0012]
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acttggaagg atcgeactet accgattgag ttacatecge tttagtatgt tactatttet 420
tttattactt ataaaatata atacataaag ataaattcta taataaaaag ctaagatttt 480
atttttetgg cacatcgtaa tttataaage dcaggcaaat ttaaacaaaa gataacttta 540
gaacttaatt ttaaaaatgt aaaatgatgt ttaggtattt aacctaaaca ccataaaaaa 600
taagaacgat gtttatgeta tteacataaa catcatgaasa aataaaaa 648
210> 9
<211y 944
<212> DNA
Q213> FHACHE
<400> 9
gtcecocttac gggaatataa atattagtgg cagttgectg ccaactgeet cectteggagt 60
attaaaatce taatataaat attgggcaag taaacttdge atgtttacat actccgaagg 120
aggacgtece ettacgggaa tataaatatt agtggatatt tatataectge gataaacttt 180
agttgecega aggggtitae atacteegaa ggaggaagea ggeagtggta cegeecectge 240
ctattttaat acaataaata aatttgttgg caggcaactg ctactggegt cctgaagagg 300
atcgtaactg aaaaataggg tttccaatag ataaaatttt aggcegatttg tttcacttaa 360

[0013]
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gatttatttt attgggagtyg gttcacaact acegtgatac atcttcgaaa gtaagaacaa 420

tagtatcaaa tgcatattta aattcaataa taaactacaa aaacaataca aatcactttt 480

tataaaaata aaaagccttt attttgeatt taaatataaa cgatttgttt ttgggactta 540

ttaaaaaaat aagagcecgtt tataatgtgg tttggaataa taaaaatcga aaaaaagaat 600

tecactcaaag aaaaaaacgt ttgactttaa ttteggataa actgeataaa atttatagtt 660

tetacaaagt ttatetagtt tagggatata aatatagage aaatcaattg aattgctata 720

cccaaagagg cagagatgte cttaaaaata aattaaagtit ttttcagacc tagctgattt 780

aatacatttt gtgttctatt agacttgtta atgtattttt tttgagtate cttaataata 840

ttaaaatatt atttttacac gttacatata ttagtatttt attttaacga taaacgcttt 900

gtopottatta aaatggattt acctetgtta ggetatggaa cttg 944

210> 10

211> 832

212> DNA
213> KHAKHE

<400> 10
tttacgagta ttaggaactc atatttgagt gtetettttt tggataactt atgectgttta 60
[0014]
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acagcctcac agtttgecaa getttaaccg tattaggtat getttgtatt attgttagec 120
ctaaggagga cacgtaagta aggttatgtt acaagaaaaa attgtaaaac atatttgttt 180
aaaatetggt atatacatee tatggattga tgeaaaagte tadatadact getattttca 240
taacaaatat ataaaaagat ggattgttgg aadacaaace datctaaaacg ctatgtggaa 300
gettgataag ggetteaaat tttttcgaat aggeagtade ttgecdactaa catctttttt 360
acggagtatg taaatcccgt aagtgagttg aggeatagcce aactgectaa acaaaaaatt 420
taaatttgat tatagagaag dacctaaace gacataagad tocatagaag aadacagcetaa 480
ttgcgecaat agetaaagta ccttetteag taccaacaag ccatagaggg atacgtecag 510
tagttccagt attagacata aatataaaaa taatttcatt atttattata aaaatttaaa 600
cgetetecaa ttgatttaca accttgcaat acaaaaatac caacagttaa ggetaattet 660
gtattatcag aaggggacag gaggcaagac atttatagac tcaacggage aaagatccct 720
ttaaagcata taaatatcga ttgetattcce ctticaggtce cataaatgtc cactaaaatc 780
tatttecttt tagtttactt gtetaggacy ccagtggcay tggtaccgee ac 832
<210> 11
211> 409

[0015]



[0016]
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CN 104946647 A F 3 % 15/16 B
<212> DNA
213> KHACH
400> 11
atatataaaa taaaaaaaac gttagtaatt caaaagtttt aatattatac aattgaacta 60
ttatgtatta aatataagaa tgteacetct tacecatattt etatactcea aagtaacttt 120
ttacatadat gteccetetg gggetgeete ctteecctte cectteggta tataaatata 180
ggecaagtaa acttagcata aactttagtt geccgaagge gtttacatac tcecgaaggag 240
gacaaattta tttattgtge tacaatamat aaattgtatg taaaccectt tecgggtaact 300
aaagtttatc acggcaataa gtttetgett acgecagtatt atatctgacg cagtattata 360
taagaagttyg gcaggataaa aatgtgtaag tatggcaate ttttaaaat 409
210> 12
211> 338
<212> DNA
213> KEHEAKE
400> 12
aaaatattta agaaaattaa gagcataagt attgtttcge tttggctcaa aagcecaatac 60
tasagataat attacttttt gtaagttttt acttactcgg tttegtaccag gcaacectat 120



CN 104946647 A F % =* 16/16 T

aaatatagta aaatggaatt aaactagata tatctcttta agaaagattt tcteatcaag 180

getgecettt aactttaace tagaatgact amaaggagta agcaaatacc gagaaattta 240

ttttttcact taatgaaaaa ataaatttta tctetttete ttttaageat ataaatatga 300

aggtaagtaa actctactag ggaaaagcat agtgttga 338
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